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Microbiología de la cadena alimentaria 
Secuenciación del genoma completo para tipaje y caracterización genómica de bacterias 
Requisitos generales y orientación (ISO 23418:2022) 

Microbiology of the food chain. Whole genome sequencing for typing and genomic characterization of 
bacteria. General requirements and guidance (ISO 23418:2022). 

Microbiologie de la chaîne alimentaire. Séquençage de génome entier pour le typage et la caractérisation 
génomique des bactéries. Exigences générales et recommandations (ISO 23418:2022). 

Esta norma es la versión oficial, en español, de la Norma Europea EN ISO 23418:2022, que a su 
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1 Objeto y campo de aplicación 

Este documento especifica los requisitos mínimos para generar y analizar datos de secuenciación del 
genoma completo (WGS) de bacterias obtenidas de la cadena alimentaria. Este proceso puede incluir las 
siguientes etapas: 
 
a) manipulación de cultivos bacterianos; 
 
b) aislamiento de ADN genómico axénico; 
 
c) preparación de librerías, secuenciación y evaluación de la calidad de lectura y almacenamiento de 

la secuencia de ADN sin procesar; 
 
d) análisis bioinformático para determinar la relación genética, el contenido genético y la predicción 

del fenotipo, y la validación del pipeline bioinformático; 
 
e) captura de metadatos y depósito en base de datos de secuencias; 
 
f) validación del flujo de trabajo WGS de extremo a extremo (adecuado para el propósito de la 

aplicación prevista). 
 
Este documento es aplicable a las bacterias aisladas de: 
 
– productos destinados al consumo humano; 
 
– productos destinados a la alimentación animal; 
 
– muestras ambientales de las zonas de manipulación y producción de alimentos y piensos; 
 
– muestras de la etapa de producción primaria. 
 
 

2 Normas para consulta 

No hay normas para consulta en este documento. 
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